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Az, hogy a Fusarium-kutatas nem szorult a tudomanyos
érdeklodés perifénajara, sé6t mas gombacsoportokhoz képest
szokatlanul nagyszamu kutatot vonzott, a nemzetség szélés korh
gazdasagi jelentéségével magyarazhat6. Okologiai niche-iik  és
élohelyeik szamos ponton atfednek a human tarsadalom aktivitasi
terileteivel és arra negativ vagy pozitiv hatast gyakorolnak. A
novénypatogén [usarium-fajok kartételével a legkilonbozobb
klimatikus viszonyok  kozott széles gazdaspektrumon a novények
egyedfejlodésének minden stadiumaban szamolni kell. Az a felismerés,
hogy a genusz betegség okozd képesség tekintetében alarendelt
szerepet jatszo un. gyengultségi, masodlagos korokozoi is lehetnek
human és allategészségiigylr szempontbol egyarant veszélyes
mykotoxinok potencialis termelél, ujabb gombak kényszeri
megjelenését okozta a Fusarium-problémakor palettajan. A
Fusarium-toxinok eltér6 kémiai szerkezetik, biogenezisik és
hatasmechanizmusuk révén diverz csoportot képeznek. A nemzetség
altal termelt mykotoxinok egyk legveszélyesebb csoportjat a
trichotecének alkotjak. Kémiailag, ciklikus szeszkwviterpének (12,13-
epoxi-trichotecén-9), alapvazuk a trichodién, amely a koenzim-A-bol
szarmaztathatd lipidek szintézisitjan keletkezik a famezil-pirofoszfat
ciklizacioja és i1zomerizacidja révén. A Fusarum-fajok A és B tipust
trichotecének termelésére egyarant képesek. Az elobbi csoport

természetben 1s gyakran eléforduld képviseldi a diacetoxiszcirpenol /DAS/



és a 7-2 toxin, az utobbié pedig a nivalenol /N/V/ és a dezoxinivalenol
/IDONI. A mykotoxinok el6fordulasaval a taplaléklancban mindeniitt
szamolni kell. A novényi eredeti élelmiszer alapanyagok kozvetleniil,
az allati eredetiiek kozvetetten, takarmanyok révén szennyezddhetnek.
A mykotoxinok okozta egészségkarosodasok megeldzésében ezért
kiemelked6 fontossagu a terményeket fert6z0, potencialisan toxinogén

gombak gyors €s pontos azonositasa.

Munkank célkitizése az volt, hogy nukleinsavak wizsgalatara
alapozva molekularis markereket azonositsunk, és segitségiikkel
jellemezziink olyan névénykorokozo és veszélyes toxintermelé gombakat,
melyek wvizsgalhatosaga hagyomanyos eszkozokkel nem, vagy csak
nehezen megoldhat6. Vizsgalataink egyarant kiterjedtek fajok kozotti és
faj alatti rendszertani kategoriak filogenetikai kapcsolatainak, valamint az
olykor misztikusnak tind toxintermeld képesség genetikai hatterének

tisztazasara.
Az eredmények Osszefoglalasa

Az Arthrosporiella és a Sporotrichiella szekcio fajai kozott
elsoként tartunk fel interspecifikus kromoszoéma polimorfizmusokat
osszehasonlitd  elektroforetikus  karyotipus  wvizsgélataink  révén.

Megallapitottuk az illeté fajok genommeéreteit, melyek 27.0 Mbp-tol



29.9 Mbp-ig terjedtek. Kromoszomaik mérete 0.4 Mbp-tol 6.5 Mbp-1g
valtozott, mig a kilonbozd fajok kromoszomaszama 6 és 9 kozott
mozgott.

A Fusarium sporotrichioides-bol ~ szarmazo Tox5 gén
segitségével — azt heterolog génprobaként hasznalva — vizsgaltuk,
hogy a trichodien szintaz enzimet kodolo struktirgén megtalalhato-e a
kilonbozd fajok genomjaban és ha igen, az mely kromoszéman
helyezkedik el.

Az Aspergillus nidulans rRNS-t kodolo génjét hibridizalva az
elektroforetikusan elvalasztott kromoszomakkal kiderult, hogy a
klaszterbe rendezodott ismétlodo rRNS egység egynél tobb és eltérd
méreti kromoszomakon is el6fordulhat a kilonbozd Fusarium-fajok
esetén.

Koézel hatvan, foldrajzilag izolalt Fusarium poae torzset
vizsgaltunk molekularis modszerekkel. A PFGE felhasznalasaval
jelentés fajon belili kromoszoma polimorfizmust észleltink, amely
kiterjedt a kozepes méretli kromoszoma tartomanyra is.

Elkészitettik a K2/-jeld Fusarium poae torzs részleges
génkonyvtarat, mely klontarbol szarmazo homolog génprobak
segitségével RIFLP vizsgalatokat végeztiink.

Izolaltunk egy 1.2 Kbp nagysagi repetitiv tulajdonsaggal
rendelkezd DNS szakaszt, amely minden vizsgalt torzs genomjaban
jelen volt, de kizardlag a polimorfizmust mutatd kromoszomakkal

hibridizalt. A ZI7-1-nek nevezett repetitiv elemet térképeztiik, majd



megallapitottuk bazissorrendjét. A szekvencia szamitogépes elemzése
soran, a D-leolvasasi keret tartalmazott a retrotranszpozonokban
karakterisztikus DNS-koté motivumot (zinc-finger DNA-binding domain,
C-X-C-Xo-C). A szekvencia pontos azonositasa érdekében tovabbi
vizsgalatokat terveziink.

Fusarium poae torzsek erds genetikai divergenciat mutattak a
genomok finom osszehasonlitasat megengedd RAPD  vizsgalatok
tilkkrében. Husz kilonbozo primer felhasznalasaval tobb mint haromszaz
RAPD markert azonositottunk, melyek alapjan szerkesztett dendogram a
csoportképzeési hajlam hianyarol arukodik.

Fusarium poae torzsekben nagy gyakorisaggal azonositottunk
dsRNS természeti extrakromoszomalis o6rokitd elemeket, melyek
jelenlétével parhuzamosan fenotipusos anomaliakat nem tapasztaltunk. A
dsRNS mintazatot — azok szamat és elektroforetikus mobilitasat —
rendkiviili valtozatossag jellemezte, de annak az illetd torzsre jellemzd
képe tobbszori atoltas utan is stabil maradt.- Az A//-jelzésii torzs S-
szegmentjét RNS-RNS  hibridizacioban  probaként  hasznalva
megallapitottuk, hogy az nem mutat homologiat sem sajat, sem mas
torzsek eltérd mobilitasi szegmentjeivel.

A POS5-jelzési  torzsbol 30nm  atmérdjii  virusszerii
partikulumokat 1zolaltunk (VLP-s), melyekbol kivonva az RNS-t
bizonyitottuk, hogy ezen torzs esetében minden dsRNS szegment
csomagolodott. A dsRNS-ek ilyen gyakori elofordulasarol a

Hyphomycetes nemzetség korébol munkank elott nem volt kozlés.



A Fusarium poae POS5-jelzést torzsbol izolaltuk a teljes a 7ox5
struktargént ¢és meghataroztuk nukleotid sorrendjét, melyrol
megallapitottuk, hogy a 3'-vég kozeli delécioval létrejott U) evolucios
variansnak tekintheto.

Az altalunk izolalt génre alapozva, kidolgoztunk egy olyan
telephibridizacios ~ eljarast, mellyel gyorsan és  megbizhatdan

azonosithatoak a trichothecen-termel gombaizolatumok.
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